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El origen del virus es el gran debate, que se puede abordar desde muchos aspectos (1). En
presente artículo lo abordamos exclusivamente desde la Ciencia, desde el análisis genético y
de genomas. El SARS-CoV-2 es un Coronavirus. En este grupo hay cuatro subgrupos
(técnicamente, Géneros): Alfacoronavirus, Beta-coronavirus, Gamma-coronavirus, Delta-
coronavirus. El SARS-CoV-2 pertenece al grupo de Beta-coronavirus. Concretando más,
dentro de los Beta-coronavirus, todavía hay cuatro subgrupos
(subgéneros): Linaje A, Linaje B, Linaje C, y Linaje D. El SARS-CoV-2 pertenece al Linaje B
(técnicamente, su subgénero se llama Sarbecovirus).
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